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'3, Parmiles propositions suivantes concernant tout protéine .
réponse exacte S
a. Elle agitatrés faible
b. Son action nécessite
¢. EHechange de conformati
d. Elle affecte I'équilibre d'une
@ Elle naffecte pas la vitesse a

4. Lacinétique michaelienne: (cocher la réponse exacte
a, Une enzyme ayant un Km élevé pour un substrat onné présente une grande affinité

pour ce substrat.
ur un substrat donné correspond a \a concentration de substrat

L e = =
gL i | |

concentration.
la présence d'un cofaggeur.
agnalafindela réaction ca e,

réaction réversible.
laquelle cet équilibre est atteint.

1 \ Le Km d'une enzyme po :
nécessaire 3 ce que 13 vitesse initiale de réaction (Vi) soit égale & fa moltié de \a vi =8
maximum (Vm). S
c. Lavitesse maximum (Vm) d'une réaction enzymatique est caractéristique du site
catalytique de enzyme. .
d. Le Kmd'une enzyme pour son substrat dépend de la concentration d'enzyme e,
ecte.

e. Aucune de ces réponses nest corr



it les Inhibiteurs non m:nrutnh : (cocher la réponte exacts)

a.  iis s fixent au niveau du site atey de ['eniryme
|4F‘|if

b. lis affectent la combinaison du substrat b son e

@ La Vmax est diminuée ® = A
d. LaKmest a@ﬁ‘nemee ReSI P h ®
e¢. Ce sontdes inhibiteurs irréversibles a rm a :

9, Concernant les isoenzymes : (cocher la réponse exacte)
3. Elles sont QRdées par las mémes génes
b. Elles possédent les mémes paramétres cinélidges
¢. Elles catalysent des reactions dfarentes.

(d> Elles différent par leur localisation cellulaire et/ou tissulaire

Aucune de ces réponses n'est correcte.

e.
10, Concernant les enzymes allostériques : {cocher ia réponse tausse)
a Frésenrenll une Hmc;::.-:;:::;:;::;i; / /
c. Il.-: :::—::::g:;‘;ip:g la l:ﬂurhf':at Ea:i:f ;‘:;?Eu:n::}ghénamtne de coopérativite.
: il'.la!-';:ar::;n: 3:1ii23:3rp:uurtu:: Z:Lza,fme allostérique provoque un affet hétérotrope
négatif. . |




@ Chet les eucaryotes, primaire m“
,,«l" .Mdumv, = E
.’; .-“:ﬂwhrﬁmﬂmtﬂ R ° -
h m!mmmmﬂermrlﬁnal eSI har .
8 introns sont non codants
Les introns d'un transcrit primalre se verminent par AG

R P mg; _::_lmu:rit primalre commencent par GuU
- transcrit primaire contiennent un site de branche

.?r . .... L __ o _.'. ....._. :

ment A

-

~ 1d4/Chez l-hhw les ARN messagers (ARNm) : (Cochge 1a répone .
nt toujours synthétisés dans le sens 5 — 3
b. Sont toujours traduits dans le sens 5' — 3
Comportent toujours tous les exons du géne apris maturation ~/
Ont toujours une colffe 7-méthylguanosine triphosphate en %'

e. Onttoujours au moins un codon .auf./

eucaryotes: (cocher ia réponse exacte)

ps ARN messagers
romoteur en amont du premer 2xan
3 yhrs S

rnant les ARN polymérases des

L’ARN polymérase | transcrit |
o fixe surle p

15/Conce
a.

L’ARN polymérase
c. Les ARN polymerases synthétisent ‘ARN dans le sens
d. Les ARN polymérases ont toujours besain d'une amorce pour débuter *vnlhtsl: d' ARN
e. Le brinsens du géne sert de matrice 3 'ARN :aotquéraw
16/Le facteur TFID : (cocher la réponse E{aﬂe}
&

a. Aunedouble activite enzymatique :
4 ['activité de hanbf::-ptioh de | ARN polymérase 1\
eur des gines

N'est pas indispensable

Se lie A une séquence J’ADN dans le proma
d. Propre aux proc otes
e. Selie directement 4 FADN granscrit en ARN



gmente 53 viscosit
: hﬂ#ﬁquupnnentunemlmnwﬁuh e |

20/La traduction : (cocher la réponse exacte)

) llyaflottement dans I'a i - ;
2 3¢ du codon. PrATement Emre fa 3T DS oS IS TANENERIN 12 1** base en

b) Chez les procaryotes 'ARNr 165 re
¢) Chez les eucaryotes, |e faﬂﬂur
IFARNt en présence d’ATP,
d) Laformation de la liaison pem idique se fait par transfert du NH2 de Vacide o
site P sur le COOH de I'acide aminé du smwh v
@ Chez les procaryotes I'érythromycine inhibe la translocation du ribosome.

connait la séquence RBS en aval du codon d'initis ’*T

de terminaison hydrolyse |13 liaison entre & peptide et

—

L]

21/La synthiése des bases pyrimidiques : (cocher la réponse exacte)

- o allostérique activee par e CTR.
al L'aspartate transcamylase est une enzyme
h; La d?h',fdrﬂ orotase catalyse 'oxydation de I'acide dihydro-orotique en présenr.edanmi-

¢) La PRPP synthétase est une kinase spécifique 3 Ia synthese ﬂ“':“*“ :""’1 '
d) La synthése de la CTP est catalysée par la CTP synthétase en presence CE g

e) LUTP inhibe la carbamylphosphate synthétase |l
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iy nate Wate caa e ta transfor
I | 1i m-—. .‘.\. .II'.. m.‘

- - r wrmm“mml .
§ "mummruw

a) posstde une activité exonucibasique y

est une polymérase monomérique
;ﬂwmﬂﬁdti pas une activité exonuckéasique 5°- =
tesse d'addition des nuciéotides et de 5-10 bases par seconde

e) Elle élimine les amorces lors de la réplication.

{cocher Ia réponie inencte)

ances répétées dites pnllndro:l?"

&n blologhe motéculst
e des boutls francs

24/les enzymes de restriction :
u

clonage
'ﬁM‘l‘!‘Aﬁ'ul donm

par les bacteries, s

a) Reconnaissent des st
p) Sontdes outils dans &
EcoR1 coupe o séquente
sont des psiérases produltes

e) Hydrolysent FADN double brin

es : (cocher 12 réponse inexacte)

p
4. 25/Vhybridation des scides nucléiqu

pans I'ADN, la rich
de I'ADN peu

mente la tm.
avec I'ARN de fagon complémentaire.
nd on refroidit jentement e fragment de

nt dénaturant e’ r
dénaturant de FADN

a) psse en GC aug
t se falre

b) t*hrbridu:iun
c) La renaturation de I'ADN est compléte qua

d ‘augmentation de la concentration &n yrée est un age
La diminution de la concentration en urée est un agent
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iy nate Wate caa e ta transfor
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{cocher Ia réponie inencte)

ances répétées dites pnllndro:l?"

&n blologhe motéculst
e des boutls francs

24/les enzymes de restriction :
u

clonage
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par les bacteries, s

a) Reconnaissent des st
p) Sontdes outils dans &
EcoR1 coupe o séquente
sont des psiérases produltes

e) Hydrolysent FADN double brin

es : (cocher 12 réponse inexacte)

p
4. 25/Vhybridation des scides nucléiqu

pans I'ADN, la rich
de I'ADN peu

mente la tm.
avec I'ARN de fagon complémentaire.
nd on refroidit jentement e fragment de

nt dénaturant e’ r
dénaturant de FADN

a) psse en GC aug
t se falre

b) t*hrbridu:iun
c) La renaturation de I'ADN est compléte qua

d ‘augmentation de la concentration &n yrée est un age
La diminution de la concentration en urée est un agent
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e

'h"l ﬂ"r
31 /L0 h" compétitive peut tre levée pnrmmﬁﬂlmlmuhw
peut diminuer Factivite des enzyf

lmpul'tlnn augmentation de tem pérature
mmﬂmn de leur structure primaire,

nf L'ARN polymérase ADN dépendante possede une activité exonucléasique.

procaryotes peut &tre rho p —dépendante ou rhop=

< rerminaison de la transcription chez les
indépendante, ™
35/Le site donneur d'épissage se situe A I'extrémité 3'.

36/Le Mismatch repalr est un mécanisme de réparation de I'ADN dans le brin nouvellernent

synthétisé.

;?fu réparation par excision de nucléotides (
imilie XP associées au facteur TFIIH.

NER) met en jeu chez I'homme les protéines dela

38/A 260 nm I'ADN simple brin absorbe moins que I’ADN bicaténaire.

9/dans le code génétique mitochondrial, le codon stop est UGA.

’ﬂﬂ EuEﬂfﬂE est une base pyrimidique ayant une fonction MHZ en C1 et une seule tonction C=0.
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sre qua lo Km de 13 LDH pour le ayruvets st da Voridre de 16 M.
e T Hon mwhl’m'ﬁ“quﬂ N et
milleu réactionnel de départ ? e
a. 10'M
b. 1W0°*M
10* M
d. 10°M

mesurée A partir de 10 ul de sérum introdult dans une cuve | '.
éactionnel et dont |a concentration du NADH, H* est de 0,164 mmo

Ed!nshcuwﬂumrﬂﬂﬂdullrﬂdhﬂ? -
A la longueur d'onde de mesure = 6300 _mol e

activité catalytique de la LDH est
de 1cm, contenant 290 pl de milleu r

bsorbance théorigu

4. Quelleest!’a
absorbance molaire du NADH, H*

(Coefficient d'

@ 0,103

b. 0,206
c. 0,344
d. 1,033

sérum testd, sous un trajet optique de icm, on AOLE.

On mesure ia variation de rabsarbance par minute du

ADO = 0,0315
rymatigue du sérum testéen UI/1 7

é‘éﬁﬂ:ﬂ ResiPharma



'E?'f 1l n'y a pas de codon

8/ quelle -estia séquence
a) S'pAGC3'OH de f'anticodon correspondant § Facida Wi ESEII.
C‘% :pACG 3'0H '
*pAGC 5'0H 1
3'pACG 5'0OH G' f” U
¢ G p

inhibent la synthése de ce peptide, cholsir la réponse exacte :

af ins antibiotiques
cation de \RAARNU

a)) La Tétracycline se
La Streptomycine 5& lie a
e Chloramphénicol s& lieal

d) '}?ules les réponses sont exactes

grasiG) en (G, 4 elle serd

lie & la $/u 305 et empéche lat
la s/u 505 et bloque Pinitiation

asfu30Set inhibe ia pepﬂdv'--mnﬂétasn

une substitution sur |a séquence de I'ADN de |a base &0

10/ Dans le cas @’
la uence ?
modification d’'un acide aminé sur le peptide
supplémentaire

peptide avecun aa
peptide tronqué de
es sont inexactes

b) l‘obtention d’un
3 acides amines

c) Fobtention d'un
d) toutes les répons
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Qg.[?_éﬂlit_s.]_:lmripmﬁhﬂ“'""“h une réponse juste) oL = Yios }'b - Fr:m;
@™ [z Tz T2z6 |22 30 [31 32 [33] 34 [ 35

o = = _— e —

réponses | Faux | Faux | Faux | Vral | Faux | Vral | vral | Faux | Vral | Faux

| acs 38 a7 38 39 40
I Faux
5 [ 7 a 9 10
C d- b F ] B '
J
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